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Regjeringen vil:

— Sikre at aktgrer som bruker rensefisk, kan dokumentere at rensefisken behandles godt og beskyttes

mot ungdige pakjenninger og belastninger
— Sikre varig og planmessig bedring av velferden til rensefisk i oppdrett

— At szerlige sarbare arter av rensefisk bgr fases ut



Utvikling av velferd over arene
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Utvikling av OVI over arene
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Mer fokus pa utsett av robust rognkjeks
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Ikke nok kontroll over ernzaeringsstatus
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Mal for VEIEN prosjektet

O Hovedformadlet med VEIEN prosjektet er a utvikle nye og forbedrete
produksjonsprotokoller for rognkjeks som vil bidra til bedre velferd, gkt robusthet og
overlevelse hos rognkjeks i laksemerder

Optimalisere gyting og bidra til @ gke rogn-, larve- og yngelkvalitet (AP1).
Optimalisere yngeloppdrett av rognkjeks (AP2).
Forbedre overgangen fra settefisk til sjo (AP3).
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Produsere bedre rognkjeks v.h.a. madlrettet avl (AP4).



Difference between lowest & highest

Avl - Maloppnaelse 2018-23
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Lus i rognkjeksmager - korrigert for lus tilgjengelig
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O Phase I - villfisk = stor variasjon i lusespising

O Phase IT - IIT - vill og familie fisk = mindre variasjon og generell fremgang
U Phase IV - 1 G av avlet fisk. Klar fremgang i lusespising. Alle rene avisfamilier spiser mye lus
0 16 er 2-3 ganger bedre lusespiserl!!
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Fire sentrale faser i molekylceer avl

Fase 1: Utvikling av molekylaere genetiske markgrer
(DNA-polymorfismer som segregerer i en gitt populasjon)

Fase 2: Koblingskartlegging
(Definere posisjonen til kjente gener eller genetiske markgrer i forhold til hverandre
langs lengden av alle kromosomer nar det gjelder rekombinasjonshastighet)

Fase 3: Kvantitative egenskaper loci (QTL) og GWAS analyse
(Identifisere gener og/eller regulatoriske regioner, og arsaksvariantene som ligger til
grunn for komplekse egenskaper)

Fase 4: Markerassistert seleksjon (MAS) avl
(Effektiv genetisk forbedring av stamfisk for gkonomisk
viktige egenskaper)
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Fire hovedfaser i molekyleer avl
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Fase 3: Kvantitative egenskaper loci (QTL) analyse

(Identifisere gener og/eller regulatoriske regioner, og arsaksvariantene som ligger til grunn for komplekse egenskaper)

Genotyping and filtering of markers
for MAF /missing values (G)
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Avl - this is the way!!

O Vart klare svar: JA avl kan drastisk forbedre bruk av rognk jeks og

bidra til varig og planmessig bedring av velferden hos rognkjeks
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